Informacion actualizada sobre Ia nueva variante P.1
del virus SARS-CoV-2 detectada en Venezuela

Por: Angel Alvarez, coordinador de la respuesta a la COVID-19 de la OPS en Venezuela

Fecha de actualizacion: 16 de marzo de 2021
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;QUE SON LAS

Variantes SARS-CoV-2 [ ACIONES,

CEPAS?

» ¢ Cuales son las variantes mas — MUTACIONES
Importantes encontradas? -

;. Afectara la eficacia de la vacuna?

e ¢ Cualquier variante mas ———
transmisible aumentara el numero —
de muertos?

+ ¢ Qué nuevas medidas debo tomar?
., Quée medidas toma la OMS?
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Caracterizacion genetica de
SARS-CoV-2

«Spikes» (llaves) que el //
virus utiliza para

adherirse a las células  »
humanas R

Los cambios en la
proteina Spike
pueden modificar la
transmisibilidad del
virus o la gravedad
de la enfermedad
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Consideraciones:

/7

* Desde la caracterizacion inicial del COVID-
19, el virus a divergido en diferentes
clados (linajes).

* Debido a repetidos procesos de »
microevolucion y presiones de seleccion,
mutaciones adicionales aparecen y se
acumulan, generando diferencias dentro
de cada linaje: Variantes.

* Importante mencionar que las ,
denominaciones de clado, linaje, variante,
etc., son arbitrarias y no correSponden a
una categoria taxondmica oficial.
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Estructura del virus SARS-CoV-2

Nucleocapsid protein (N) Membrane

‘ i glycoprotein (M)
*

Envelope
protein (E)

Nature Reviews | Microbiology
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El SARS-CoV-2
utiliza una “llave
virica” para
introducirse en
las células
humanas

Fuente: https://gacetamedica.com/investigacion/el-covid-19-utiliza-una-llave-virica-para-

introducirse-en-las-celulas-humanas/
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Lo que sabemos...

Los virus cambian constantemente a través de la mutacion, y se espera que aparezcan
nuevas variantes del virus con el paso del tiempo

En Sudafrica aparecio otra variante llamada B.1.351
(agosto)

El Reino Unido (RU) identificé una variante
llamada B.1.1.7 con una gran cantidad de e
mutaciones en el otofno del 2020 (septiembre) — " A

En Brasil (diciembre) aparecié una variante
llamada P.1, detectada en aeropuerto de Japon a
principios de enero.
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Transmission of SARS-CoV-2 variants of
concern, as of 2 March 2021
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SARS-CoV-2 variants at the
Americas Region, as of 26
January 2021

Source: Information shared by the International Health Regulations (IHR) National Focal Points (NFPs) or
published on the websites of the Ministries of Health, Health Agencies or similar and reproduced by
PAHO/WHO. 3 DE MERZO 2021



Sobre la variante P.1

Nombre correcto: Variante P-1 (evitar llamarla por el pais de origen). Linaje B.1.1.28.

® ';f i | ° En America, hasta la fecha se habia
& E detectado la variante P.1 en 10

| ' paises, incluyendo a Venezuela.

P, Fuera de la region en: Japén, Reino

Unido, Italia, Alemania, Corea del

Sur, Irlanda.

* Transmisibilidad: Hasta el
momento, algunos hallazgos
indican una mayor transmisibilidad;
sin embargo, este aspecto aun
sigue en investigacion.
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Sobre la variante PA1

Nombre correcto: Variante P.1 (evitar llamarla por el pais de origen). Linaje B.1.1.28.

* Severidad: En este sentido, aun no se ha
tenido evidencia de que la variante P.1 cause
un cuadro de gravedad diferente. Sobre Ia
base de investigaciones preliminares
realizadas en Manaos, donde esta variante se
detectod inicialmente, los investigadores han
registrado un aumento brusco en las
hospitalizaciones en esta segunda oleada, lo
gue ha dado lugar a un colapso del sistema

e salud en Manaos. Por consiguiente, es
dificil determinar la causa de la elevada
mortalidad, ya que podria deberse a Ia
variante P.1, al colapso de los sistemas de
salud o a ambos factores.
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Sobre la variante P.1

Nombre correcto: Variante P.1 (evitar llamarla por el pais de origen). Linaje B.1.1.28.

* Vacunas: No hay evidencias de la
perdida de la efectividad de las
vacunas actuales ante este
fendmeno, se realizan estudios
de casos y control que nos
puede dar alguna informacion
importante. Sin embargo, no
parece dificil hacer ajustes a las
formulaciones de las vacunas si
fuera necesario.
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Lo que sabemos..

Los cientificos estan trabajando para obtener mas informacion acerca de estas
variantes, y es necesario realizar estudios adicionales para comprender:

« Cuanto se han propagado estas nuevas variantes :  _ 8 .

» Como la enfermedad causada por estas nuevas
variantes difiere de la enfermedad causada por W = o
las otras variantes que estan circulando - ¥ 0 "
actualmente e, Aoy :

I 501Y.V2 variant (8) *The map Includes 1 unverified report for the VOC 202012/01 variant ond & unverified reports for the 501Y.v2 variant.

« De qué manera pueden afectar estas variantes a
los tratamientos, vacunas y pruebas disponibles
en la actualidad
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Lo que significa...

Los funcionarios de salud publica estan estudiando estas variantes rapidamente para
obtener mas informacion que les permita controlar su propagacion. Buscan comprender
si estas variantes:

« Se propagan mas facilmente de persona a persona

« Causan manifestaciones mas leves o mas graves de la
enfermedad en las personas

» Pueden detectarse con las pruebas virales disponibles

« Responden a los medicamentos usados actualmente
para tratar a las personas con COVID-19

* Inciden en la efectividad de las vacunas contra el
COVID-19
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Respuesta mundial a Ia aparicion
de nuevas variantes

La OMS esta trabajando con los paises para:

» Reforzar los sistemas de vigilancia con el fin
de evaluar las variaciones del virus

« Establecer la capacidad de secuenciacion

n H—jF
genética cuando sea posible Organ 1Z4aCioN
« Proporcionar acceso a los servicios M d' I d I S I d
internacionales de secuenciacion con el fin de un Ia e a a u
gue los paises puedan enviar muestras para
Su secuenciacion y analisis
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Comunicacion de informacion al publico
sobre las variantes del SARS-CoV-2

Puntos clave que hay que comunicar

* Mutaciones: Todo virus evoluciona con el tiempo
* Incertidumbre: Mantener transparencia en la informacién

« Empoderar a las personas: Mantener medidas
preventivas, reducir transmision

« Evitar la estigmatizacion: Utilizar nombres
apropiados que no asocien a lugares de origen ni a
fronteras

« Comunicacion: Dar informacion a grupos destinatarios
especificos de baja percepcion, reforzar medidas de
salud publica
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Variantes SARS-CoV-2 en las Américas,
hasta enero 26, 2021

ops Actualizacién
epidemioldégica:
&) i, @it Variantes de
SARS-CoV-2enlas Américas.
26 de enero de 2021

Aspecios destacados

« Se ha documentado redentemente que Ios personas infectadas con la varlante VOC
202012/01 tienen un mayor riesgo de fallecer que los personos infectadas con ofras
varnantes?.

» Estudios preliminares sugieren que o varlante 501Y.V2 estG asociada con una carga vird
mas oltg, lo que podria sugerir un potencial de mayor fransmisibilidad 4

« Se registrd un cumento de lo variante P.1 linoje B1.1.28 en Monaus. constituyendo el 52.2%
[n = 35/67) de los casos tipificados de SARS-CoV-2 en diciembre de 2020 y en enero de
2021, esta proporcidon aumentd o 85.4% (n = 41/48)%,

https://www.paho.org/es/file/31083/download?token=TiS4tiRi
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Red OPS de Vigilancia Genomica
COVID-19

bdain ohjectives

* o fegeon are

TR i *  Develop and strengthen a COMD-19 geromic surveillance network in the
L. » these data AMETICas FegIn
...--""" *  Contnibute to timely make available more genetic sequencing data (G50)
from thi Latin Amarica and Caribhean countries.
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. ’ *  Clarification cn transmission pattems, especially in tigral ewents (ensse
B ship-redated or other clusier swents, imporiations, #ic)
! » Other megionsase | * identification of mutations putstively irsobeed in host sdaptation,
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Page on PAHO website dedicated to the COVID-19 Genomic Surveillance Regional Network:

2 https://www.paho.org/en/topics/influenza/covid- 19-genomic-surveillance-regional - network
https./fwww paho.org/es/temas/influenza/red-regional-vigilancia-genomica-covid-19
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Red OPS de Vigilancia Genomica
COVID-19

Criterios para seleccionar muestras:

* Muestras de la vigilancia regular en areas de transmision

« Areas con incremento significativo de casos en las ultimas
semanas (no explicadas por relajamiento de las MSP)

« (Casos en nifnos de areas con incremento en afectacion
pediatrica

» Conglomerados de casos severos en <60 afos con
comorbilidades

PA"O COVID- 10 GEMOMEC SURVIILLANMCE SEGIONAL NETWORK
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Caracterizacion geneética de
SARS-CoV-2

Comentarios finales:

* Las mutaciones son esperadas en los procesos de evolucion y adaptacion viral

* Aungue algunas variantes han demostrado mayor capacidad para transmitirse y replicar, no
sSon mas agresivas o severas; el impacto en reinfecciones o escape de la respuesta inmune
aun debe ser establecido

* Hasta el momento, no hay evidencia para inferir que las vacunas existentes no protejan
contra las variantes circulando a nivel global
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Caracterizacion geneética de
SARS-CoV-2

Comentarios finales:

« El diagnéstico virolégico (hasta el momento) no ha sido afectado:

« La mayoria de los protocolos de PCR se basan en la deteccion de sitios conservados; aquellos basados
en la deteccion del gen S, deben ser revisados*

« *TagPath Thermofisher V2 ha disminuido sensibilidad para S, pero sigue detectando bien Orfl y N
* Ag RDT detectan la proteina N que es muy conservada

« Cuanto mas se transmita el virus, hay mas probabilidades de que ocurran mutaciones:
Mas variantes son esperadas (vacuna como presion de seleccion y variantes de escape)

« Mantener todas las medidas de salud publica y fortalecer la vigilancia (genomica y
epidemiologica).
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i Y... qué hacemos ante esta nueva
variante llamada P.1??

Medidas de proteccion contra la COVID-19

5]

Protéjase y proteja a los demas

ﬁ * ﬁo o l‘o

Utilice u nten a la Lavese las manos
mascari I ustan frecuentemente

Tosa y estornude en Ventile los espacios
el pliegue del codo o abra las ventanas
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i Y... si llega otra de las variantes
conocidas??

Medidas de proteccion contra la COVID-19

Protéjase y proteja a los demas
é * * ﬁ I‘o

Utilice u nten ala Lavese las manos
mascanl |stan Ia frecuentemente
é
-~
—
Tosa y estornude en Ventile los espacios
el pliegue del codo o abra las ventanas

iProtégete y protege a los demas!
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Para mas informacion consulte:

www.paho.org/venezuela
www.paho.org/coronavirus
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http://www.paho.org/venezuela
http://www.paho.org/coronavirus

